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АНОТАЦІЯ
За якісним і кількісним складом жирних кислот, розшифрованим з використанням  бібліотечної бази даних Library RTSBA6 6.21 з високим індексом схожості підтверджено видову приналежність колекційних штамів до Pseudomonas maltophilia ONU329 та Pseudomonas fluorescens ONU328. Вони мали високу металоакумулючу та нафтодеструктивну активність. Склад жирних кислот резистентних до антибіотиків та полютантів бактерій роду Pseudomonas та Streptococcus, що відносяться до різних таксономічних груп, в значному ступені характеризувався подібністю у ліпідному профілі зовнішніх клітинних мембран.
Рoбoтy виклaдeнo нa 68 стoрiнкaх, вoнa мiстить 5 тaблиць тa 2 рисyнкa. Нaвeдeнo пoсилaння нa 38 джeрeл лiтeрaтyри (36 кирилицeю тa 2 лaтиницeю).
Ключові слова: біотехнології, жирнокислотний профіль, бактерії-деструктори роду Pseudomonas, антибіотикорезистентність.

For storage of fatty acids, for decoding by libraries based on Library RTSBA6 6.21 with a high degree of similarity, is confirmed to the species by the access of the ring strains to Pseudomonas maltophilia ONU329 and Pseudomonas fluorescens ONU328. They stink at the metal and oil destructive activity. Storage of fatty acids resistant to antimicrobial resistance and bacterial genus Pseudomonas ta Streptococcus, scho vidnosyatsya to riznyh taxonomic groups, in a significant step characterized by subobnystyu lіpіdnomu profilі zvnіshnіh klіtinnyh membran.The work contained on 68 pages, includes 5 tables and 2 figures. References 38 references (36 Cyrillic and 2 Latin).
Keywords: biotechnology, fatty acid profile, bacteria-destructors of the genus Pseudomonas, antibiotic resistance.
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ВСТУП
В більшості країн світу із відомих методів очистки води від токсичних полютантів різної природи перевагу віддають мікробіологічним методам. Вони порівняно з фізико-хімічними методами екологічно безпечні, енергетично незалежні, ефективні, не викликають вторинного забруднення. 
Бактерії біотехнологічного призначення мають велике значення для біоремедіації навоклишнього середовища, так як забруднення середовища токсикантами шкодить здоров’ю людини та призводить до значного зменшення біологічної різноманітності [2].  
Присутність в навколишньому середовище хімічних забруднювачів у високій концентрації створює серйозні труднощі при їх очищенні. Значне місце в забрудненні природного середовища полютантами органічної та неорганічної природи займають стічні води, що містять солі важких металів, фенол, поверхнево-активні речовини, нафтопродукти та ін. [3].  
Тому актуальним залишається пошук нових біохімічно-активних непатогенних мікроорганізмів з поліфункціональною біотехнологічною здатністю: деструктивною щодо вуглеводнів нафти і сорбційно-акумулюючою щодо іонів важких металів.
Перспективними для використання у біотехнологіях очищення навколишнього середовища є бактерії роду Pseudomonas, яки мають здатність до швидкого адаптування до нових умов та різних температурних діапазонів, широкий набір ферментних систем, що дає їм можливість піддавати деструкції доволі широкий спектр полютантів [6]. 
При вивченні нових та малодосліджених мікроорганізмів біотехнологічного призначення, періодичній перевірці культур на чистоту у процесі використання в очисних системах надзвичайно важливим є їх ідентифікація для виключення патогенних видів, що можуть привести до негативних наслідків для людей та тварин  при біоремедіації довкілля. 
Сучасним методом ідентифікації мікроорганізмів є аналіз  жирно кислотного профілю клітин бактерій. Жирні кислоти входять до складу фосфоліпідів, які є основними структурними складовими мембран. Часто їх якісний та кількісний склад є специфічною ознакою та використовується як хемотаксономічний маркер [1]. 
У зв’язку з цим метою нашої роботи було вивчення складу клітинних ліпідів бактерій роду Pseudomonas біотехнологічного призначення.
В задачі досліджень входило:
- вивчення біотехнологічних властивостей колекційних штамів P. maltophilia ONU329 та P. fluorescens ONU328: біоакумуляційної активністі щодо іонів важких металів,  нафтадеструктивної активності,  резистентності до антибіотиків;
- дослідження профілю жирнокислотного складу загальних клітинних ліпідів бактерій роду Pseudomonas біотехнологічного призначення;
- проведення порівняльного аналізу жирнокислотного складу бактерії біотехнологічного призначення роду Pseudomonas та лабораторних антибіотикорезистентних штамів роду Streptococcus. 

Об’єкт дослідження – мікробні властивості очищення води від полютантів органічної та неорганічної природи.
Предмет дослідження - жирнокислотний склад загальних клітинних ліпідів бактерій роду Pseudomonas біотехнологічного призначення.
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1. [bookmark: _Toc453856921]Встановлені біотехнологічні властивості колекційних штамів P. maltophilia ONU329 та P. fluorescens ONU328 – біоакумуляційна активність щодо іонів Zn, Сu і Pb (ступінь вилучення ионів металів варіювала від 37,1 до 4 %),  деструктивна активність нафти (ступінь деструкції вуглеводнів нафти сягав 79,4 – 80,0 %  через 30 діб експозиції),  полі резистентність до антибіотиків.
1. Домінантними в жирно-кислотному профілі штамів Pseudomonas fluorescens ONU328 і Pseudomonas maltophilia ONU329 були довголанцюгові ненасичені та насичені жирні кислоти, а також їх розгалужені структурні ізомери. 
1. В профілях штамів Pseudomonas fluorescens ONU328 і Pseudomonas maltophilia ONU329 виявлено гексадеканову (С16:0) та гексадеценову (С16:1w7c/С16:1w6c) жирні кислоти. На сумарну частку коротколанцюгових насичених гідроксикислот у штамі Pseudomonas fluorescens ONU328 ONU328 припадало 12,6 %, а у штамі Pseudomonas maltophilia ONU329 до 7 %.
1. Штами близькоспоріднених видів псевдомонад чітко розмежовуються за наявністю в жирнокислотному складі загальних ліпідів циклогептадеканової у Pseudomonas fluorescens ONU328 та 13-метилтетрадеканової (С15:0 iso) і 12-метилтетрадеканової (С15:0 аnteiso) жирних кислот у Pseudomonas maltophilia ONU329. 
1. Склад клітинних ліпідів бактерій, що відносяться до різних таксономічних груп - роду Pseudomonas біотехнологічного призначення та резистентних до антибіотиків бактерій роду Streptococcus, в значному ступені характеризуються подібністю у жирнокислотному профілі зовнішніх клітинних мембран.
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